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 كدام يك از موارد زير در بوجود آمدن علم بيوانفوماتيك كمتر موثر بوده است؟1 .

 كشت بافت و ريزازديادي   ب                     نياز به ذخيره، تجزيه و تحليل اصلاعات ژنوم و پروتئين   الف 

 پيشرفت زيست مولكولي و توالي يابي ژنوم   د                                 توالي يابي پروتئين   ج 

 نيست؟كداميك از داده هاي زير در حوزه علم بيوانفورماتيك 2 . 

 تنوع سوماكلونال ، دابل هاپلوئيدي و كاربرد نشانگرها   ب پروفايل هاي بيان ژن و مسيرهاي متابوليكي   الف 

 توالي اسيدهاي نوكلئيك و پروتئين   د    ساختارهاي پروتئيني   ج 

 ؟شود نميكداميك از موارد زير جزو پايگاه هاي مهم اطلاعاتي اوليه توالي اسيدهاي نوكلئيك شناخته 3 . 

 در آمريكا  NCBIدر  Gene Bank    ب   در هلند Gene Index   الف 

 در ژاپن DDBJ    د   در اروپاEMBL    ج 

 كدام گزينه از حوزه هاي عمل علم بيوانفورماتيك خارج است؟4 . 

 پروتئين - تجزيه و تحليل هاي عملكردي مانند پيش بيني اثرات متقابل پروتئين   الف 

 تجزيه ساختاري مانند تجزيه ساختار اسيد نوكلئيك و پروتئين   ب 

 تجزيه تواليهاي مولكولي مانند همرديفي توالي ها   ج 

 نوتركيبي ، كلونينگ و حفاظت در شرايط انجماد   د 

 در پايگاه اطلاعات منابعي  جستجوي چه گزينه اي را نبايد انتظار داشت5 . 

 جستجوي مقالات   ب جستجوي ژن ها و ناهنجاريها   الف 

 جستجوي كتاب   د   توالي نوكلئوتيد   ج 

 ناهنجاري هاي ژنتيكي است؟ كدام گزينه از پايگاه هاي اطلاعات  مربوط به ژن ها و6 . 

 PubMed    ب   OMIAو  OMIM    الف 

 MeSH    د   MEDLINE    ج 

اگر محققي بدنيال اطلاعاتي كه در برگيرنده توالي نوكلئوتيد، توالي پروتئين، اطلاعات ساختاري، اطلاعات رده بندي، آطلاعات ژن 7 . 

 لاعاتي زير بدنيال آن بگردد؟ها و اطلاعات تظاهر ژن باشد بايد در كدام پايگاه اط

 پايگاه اطلاعات منابعي   ب پايگاه اطلاعات ترانسكرپتوم   الف 

 پايگاه اطلاعات ژنوم   د پايگاه هاي اطلاعات مولكولي   ج 

محصولات پروتئيني موجودات را در كدام كلكسيون مي توان  و  DNA, RNAمجموعه اي از توالي هاي جامع و غير تكراري 8 . 

 يافت؟

 RefSeq   د NLMكتابخانه    ج Sciencedirect   ب PubMed   الف 

 غلط مي باشد؟ (EST)كدام جمله در خصوص رديف تظاهر برچسب دار 9 . 

 هاي مختلف است هاي موجود در بافت mRNAحداقل بخشي از توالي يابي بيشتر  ESTتوالي يابي    الف 

 استفاده مي شود  cDNAاين توالي يابي براي تهيه كتابخانه    ب 

 ها به فور به عنوان منبع اطلاعات براي كشف ژن هاي جديد استفاده مي شود EST   ج 

 موجود در ژنوم سيتوپلاسمي است  cDNAبخشي از توالي يابي  ESTتوالي يابي    د 
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 دهد؟ نميرا به خوبي نشان   GSSكدام گزينه توالي هاي پيمايش ژنوم يا 10 . 

 دارند  RNAتوالي هاي آن منشا    الف 

 توالي هاي كروموزوم مصنوعي مخمر را در بر دارد   ب 

 منشا ژنومي دارد  DNAتوالي هاي آن به جاي منشا    ج 

 مصنوعي را در بر داردتوالي هاي مربوط به ناقل هاي كاسميدي و كروموزوم    د 

 است؟  NCBIكدام گزينه حاوي معروفترين توالي هاي مخزني پروتئين در پايگاه اطلاعاتي 11 . 

 curated    د Uniport    ج GenePept    ب NMR    الف 

 نيست؟كدام پايگاه حاوي اطلاعات ساختاري چون ساختار سه بعدي و تركيبات شيميايي مولكولهاي حياتي 12 . 

 Swiss-Port    الف 

 PDBپايگاه اطلاعات پروتئيني    ب 

 PubChemپايگاه اطلاعات تركيبات شيميايي    ج 

 MMDBپايگاه مدل مولكولي    د 

 است؟  BLASTكداميك از مشخصات 13 . 

 و پروتئين با توالي هاي ديگر در همه پايگاه ها  DNAبرنامه اي براي مقايسه توالي    الف 

 يعي از اطلاعات در باره ژن ها و موجوداتدامنه وس   ب 

 DNAها در توالي STSابزار جستجوي    ج 

 امكان جستجوي دامنه هاي حفظ شده در يك پروتئين   د 

با يك توالي ژنومي و تعييت ساختار اگزون/اينترون از كدام برنامه استفاده   mRNAبراي همرديفي يك يا بيش از يك توالي 14 . 

 شود؟ مي

 BLAST    د الكترونيكي PCR    ج  VAST search    ب Spidey    الف 

 ؟كدام جمله صحيح است15 . 

 روزانه با هم مبادله مي شود  DNAاطلاعات مراكز توالي هاي    الف 

 پايه گذاري شده است  NCBIتوسط  GeneBank   ب 

 نوكلئيك از قدمت بيشتري برخوردار هستند پايگاه هاي اطلاعاتي پروتئين نسبت به پايگاه هاي اطلاعاتي اسيد   ج 

 پايگاه هاي اطلاعاتي اسيد نوكلئيك نسبت به پايگاه هاي اطلاعاتي پروتئين از قدمت بيشتري برخوردار هستند   د 

 صحيح مي باشد  EBIو   NCBIكدام گزينه در خصوص پايگاه هاي 16 . 

 است  EBIاز   SRSو   NCBIاز   Enterzمعروفترين و كاربردي ترين ابزارهاي جستجو،    الف 

 يك پايگاه اطلاعاتي است نه يك ابزار جستجو  Entrez   ب 

 است  EBI ستون فقرات مركز اطلاعاتي Enterz   ج 

 است  NCBIمهمترين ابزار پايگاه اطلاعاتي  SRS   د 

 طلاعاتي بايد دنبال آن بگرديم؟اگر محصول پروتئيني يك ژن خاص را بخواهيم پيدا كنيم در كدام پايگاه ا17 . 

 Map viewer    د PDP    ج PubMed    ب   PIR    الف 
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 براي پيدا كردن محل كروموزومي يك ژن از كدام پايگاه اطلاعاتي مي توان استفاده خاص كرد؟18 . 

 GeneBank    د  Map viewer    ج  PIRو  PDP   ب  PubMed    الف 

 نيستكدام پايگاه از پايگاه هاي اطلاعاتي اوليه توالي اسيدنوكلئيك 19 . 

 Swiss-Port    د  GeneBank    ج   EMBL   ب  DDBJ    الف  

كدام پايگاه اطلاعاتي در تلاش براي تفسير منطقي داده هاي پروتئين و ايجاد كاتالوگ جامعي از اطلاعات پروتئيني از يكي كردن 20 . 

 حاصل شده است؟ PIRو  Swiss-Port  ،TrEMBLاطلاعات پايگاه هاي 

 INSD    د  GeneBank    ج    EMBL    ب  UniPort    الف  

 وتئين كه بطور دقيق مانند هم باشند را چه مي نامند؟ا پري DNAتوالي هايي از 21 . 

 همولوژي   ب  (Identity)همساني توالي    الف  

 (Conserved sequences)توالي هاي حفاظت شده    د  (Similarity)مشابهت توالي     ج  

 است؟و براي توالي يابي پروتئين نياز به كدام ماتريس ها  DNAبه ترتيب براي توالي يابي 22 . 

 10×10و   5×5   ب    8×8و       15×15   الف  

 20×20و  4×4   د    4×4  و      2×2   ج  

كدام برنامه يا ابزار جستجو سعي در پيدا كردن همرديفي بدون فاصله و بالاترين امتياز (در بين توالي موجود در پايگاه هاي 23 . 

 تشابهات بين توالي ها استفاده مي شود؟ اطلاعاتي و توالي تقاضا) دارد و به وفور براي شناسايي

 CGAP    ب  FASTAو   BLAST   الف  

  OMSSA    د    Entrez Protome    ج  

 است؟  cDNAو   mRNAكدام روش آزمايشگاهي پيش بيني ژن با دو رگ گيري با 24 . 

 واكنش زنجيره اي پليمراز   ب    الكتروپوريشن   الف  

 بمباران ذره اي   د    نوردن بلاتينگ   ج  

 از شبكه عصبي، قرائت باز با استفاده از نرم افزار و مدل مخففي ماركف براي چه موردي استفاده مي شود؟25 . 

 پيش بيني ژن بوسيله روش هاي آزمايشگاهي   الف  

 تظاهر ژن   ب  

 فرار  ژن   ج  

 بروز ژن بوسيله روش هاي آزمايشگاهي   د  
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